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1. 39 Fril(proteome)dn H AT 5|v— 3 9
(A) % @ & & Fov i il (B) 3-v % B3 15 ehaj
(C) 3 % H-+¥ }?/"\\—" = TR 4Y (D) x- = %‘"LFZ e 30 v ?’Twr'
2. FAr KPR CFRRY b PNR RIS 0 - X8 Bk PRI A A F R AR - b
FAbATP 455 R B TR ABEWend AY o 54 BB AT 5] Y
A) 1 (B) 2 ) 3 (D) 4
3. % F|fr (testosterone) tim?e p cni®* » F T H e fE S N ckiEa ?
(A) L% M3y B2 0 Fi&r mre Pig it AT
(B) i L X8 > B 37 sf F-d
(C) iFm‘k‘F"r‘]ﬁ?P AR R A 1§3§_§»n
(D) m TH =@ | anie? adrd) 9:]111 fe 7% i+ fi= (adenylcyclase)
4. AP E ki SARS eni gz~ HENL 4 i st s HINL 73 in g cniz 8 > Bx 6 e HING 4 ing chad > = 7
F oML IR R kit > E D
(A) SARS 54 1 B J"J’”-))%Jr thid @ 3 5 ¢ 5 DNA
(B) H5N1 sz H7TNO 754 g % 4 47 en ™ S 4p e
(C) HINIATHmE m4+Ad i g 4 2 4 g p+ &7 AFL Ba 24 30pa K
(D) /g m+ £ F ~ AT B - porrgld dha i 7 (hemagglutin) e 5 H dfk o ¥ - BT endd ok
f#(neuraminidase) ™ 5 Nk - g 4+ § L6 AHARf-OBN R > kG 144 f5w g -
5 AHMEX AR HERMEFAFEF NNLAE BEFTAR > TGO FAARPLRAAF R PH LT
TNRE D B LE L FEH D LA
P~ REL PR TCAARERR R L e LR
(A) ° -7 B) ¢ - ORI (D) " ~ef~o
6. “?1‘ Bk sbendp B pedt > T AR F LAY
(A) o RB LR F (B) ikl @ d B ¥iimie 974
(C) ﬁzw BT s DHIV m4 L& 5c#F 2 fgk e (D) Brcie® 1 d Bim® irdirs RR LA
7. %45 p(taxol) - MR R 0 T AN B R cakd o K 1A 2
(A) v g s DNA 33 & R e k-~ (B) v gRIEAHhwmicing & Gl
(C) v ¢ re¥r gl cnic s (D) U it FE 0% e e &
8. F M ime chiF it 0 T AR K AR 9
(A) T lwP cnfmie 3FHp & ok 3t S pFEp
(B) Jimre chsmie B ¥ R 3T M pEE)
(C) %Pz & 3 *f ¥ i&f |+ (anchorage dependence)
(D) 7% im*e & % R & ¥F edr ] (density-dependent inhibition) ;  #i:
9. FHMEBHEH LK TR AT E T

(A) x4Esk(spindle) @ %4 4 o?é"/ﬂ\;%;ii (B) 1% i=(nucleolus) : %l 4% 4
(C) k448 (mitochondria) : ‘m¥e v ex (D) Az (microtubule) : s ~¢ Jcig
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(A) ﬁ#ﬁﬂﬂ?f’(mltOChondrlon) (B) % # = %#(Golgi apparatus)
(C) &% i %8 (peroxisome) (D) p&3 i %8 (glyoxysome)
11. "ﬁ B 57 fm e cndit > T AR ﬂﬁ";‘—()
(A) * %7 St imie 2 g 2L ATA 2 ATehiR w e (B) A K@ a* me v FF A 2§ Hizimre
(C) W™ d EREPN BT > % i hhBohsz % (D) = A 7a¥ 55 4 Gizime
12. e %«fg% o EARE ER I BLE Y MM AR TARERIEY Km0
(A) = (B) 2 & Blm¥e © gavg ‘e (D) £ fwme
13. & iT 7§ = (action potential)# 4 P& » FE N T A|w BE 2 F 4 hRIE R o (@ = t&it > (b) 4o+ sg 4+ > (C)
@%*iithwiﬁﬂ°
(A) cabd (B) bacd (C) acdb (D) dbca
14. ™ 7| w2 & B G 42 o m—‘*f PN AMF A 0 @ 3 g2 AR K fmre i 4 9
(A) DNA 4 (B) #¢ WikpFR® C) Fim% ¢ MWpaeHt (D) dedxZ & & 87 =
- B EES 2B ATA G XX rpE AT L XY o AFE XML 0 2 DA FR T a7
(A) i X & 9p5t XX &Y 2 gt XY (B) %+ XX % 25t XXX 2% XY % it XYY
(C) "2 XX % 35t XXX #£32 XY % 325 XXY (D) " XX % 3254 XXY £ 3 XY % 5250 XXX
16. feip e A PF o AR R4 ¢ 483 A d(chromosome nondisjunction) » # & € i& = & AR 35 7
(A) & = (B) & < ©) ¢ 7 (D) 2 fk
1737 5% 5 5 B8 - ¥ A 49 kP 2n=14- v B 2 ¢ WP 2n=18 - 375 C S B h % B4 > d iF
AL B xReengd o FRIEHF CHAS MEP 2n= L R AIEg °
(A) 16, I ¥4 i (sympatric speciation) (B) 32, F3=4dit (Sympatric speciation)
(C) 16, £ =441 (allopatric speciation) (D) 32, £ 74 i (allopatric speciation)

18. 372 2316+ AaBb> ¥ Aa) 2 Bb)z - A4 > 2 - FApFE20 T4 H 2o RIRER B2 A A G2 HH ES
fm ?

A 1:1:1:1 (B) 2:1:1:2 (C) 3:1:1:3 (D) 4:1:1:4

19 %#Hp R FTAFIEF - HBAFA 2 a> 4ok %H & (Hardy-Weinberg) =™ > 9% RBA 4 DBk > 2
B 7] & & (heterozyogote)eiig & 2 % % ?
(A) 0.36 (B) 0.42 (C) 0.48 (D) 0.81

20 A aFen g A - AERMAIME DA o - HANTFHRA L TR - B LY LRI B PST - B
Fad gk iz s 80

(A) 172 (B) 1/4 (C) 1/6 (D) 1/8

21. A xpeig BB i Tay-Sachs disease (TSD)&_d *t34 £ Mgl e ¥ 3 75 v (hexosaminidase) | o i&f&fiFfo i fm e ey T
Afagki g Moo TSD 3 H AFMA S gl @ TSD & hAA T4 5 aa> T AR- P T LR L R A T
Aafr AA hip oL T F &G -

(A) Fl4tis A )¢ e A £ - fa =7 (transposon) » &R A &+ H B AHB AT I ELHB AFam @+ a
g Ak Flenfg g e
(B) "EfehR AT T Ed— Al e F oot v FIrdl A AT s
(C) AaRag+rildaimile Y scnd @ gL ¥ & A faig
(D) £33 6 Firsd aR%s A> Flit 7 ¢ I3k Aadh= 4
2 fwpEEHOE BRARZD THPMHAS N4 ?
(A) #& =) (transformation) (B) % % (mutation) (C) #£ & 2 7 (conjuation) (D) # # A 4 (meiosis)
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33.

PR AR T S Sk S B L

(A) Flog 2frd bkp e ¥ UL S AR A S PfEE o 2 X2
(B) Fls £ frd dkp e VL L XA BESEPFEE > 2 4L
(C) i 2frd MM § £ 2 chimFv 11 & A4 R aF apsd » L 42

)

(D) Fli 4 fov sgAP F £ 2 chimFm 1 & XA BEGF g > 2 4 25

T A B E R ende it e SRR Y

(A) Bits fs & Btk cnTR B TE (B) § 3-v prE B aphiienghu (v ¥

(C) A~ fatrphenps & F B tudi 12 sp 5 17 (D) 4 f2fig {Ferps % & B apedbenthig (v
SHAEN TR As SRRk 4 ?

(A) Mt &7 0 ig sy T & kiR (B) M &7 ikt reFend (T

(C) ‘i & (Fs % i fis > 3 & P E 12 (D) ‘@i o S fprhendy F o 3 & hf (2

%% b A 4] #] (noncompetitive inhibitor) £ 4e e % 9

(A) §L&%E ilﬁé‘ﬁ% FEE o GRBE AR, B) ERBEIBENFENT 0§ REEEANE
C) # §FHRELPIFEFENT > §re®PEaa, (D) 2 §EREEIMEFENT > § RIEHEER
TEREHE Y > TARREF BEALER T CO, ?

(A) pEjizi®* (glycolysis) (B) & ¥ fx # % (the citric acid cycle)

(C) & =+ @ if4a(electron transport chain) (D) §pé % A% (lactate fermentation)
I&kgﬁ%ll$ﬂlh%#fk$£:§Wﬁmk%’Tﬂﬂﬁkﬁmhfi_ﬁﬁ?

g i ‘—/h/%)i g 'g/—?z%i —k,'ia‘ﬂ‘ \1',% E’n.s‘——;

o ‘*’j“\ﬁ?‘if“ﬁéit.&:i;ﬁt‘? ERSE A REE

ooy FREE R F ibﬁ'&é%ij(ﬁ‘:‘,;:;-é‘.

- § s E. ’LEJIJ\' kaﬁﬁl /:r\‘/v\ J{HbOZ‘f\T’ HbC02

oy B ﬁviﬁﬁiv‘ fod =R LR € H

ORI (B) ° - 7 © ¢ - (D) f ~ *

fl% B A4 F i (PCR) o= (amplify) DNA ¥ oz = FFE0 /& 5 ¢ A>3 5 54 DDNA £ & » H 8 & % L
”}3 ¥ A —4\ R — i WE B e
(A) 70°C ~90°C ~80°C  (B) 90°C ~55C ~70C (C) 90°C - 90°C - 72 (D) 55°C - 72°C ~ 95

3 B =3k pe (telomerase) sy i - T i@ '}5‘ F4wn?

(A) £ 3 F s 4ps s

(B) #% — B RNA #%

(C) tdrimie® 3 il e~ FHARPWwe Y 13 FE
(D) £+ DNA % &pschisl

DNA E &fsfc RNA K & prcrvt i 0 T 7)) fp%{%%ﬁ_ﬁj?

(A) Fvid 5 L3 E =

(B) DNA % &7sf]* dNTP 4 i H#l » RNA R L s {1 % NTP & iF & & &
(C) DNAX &p=7 2 & sl+(pr|mer)ﬁ¢? eSS S RNAREAFZ R+ ke
(D) DNA % &7+ £ & DNA > RNA % & fiv & & RNA

T |vR- f8:E 78 {48 (cloning vector) ¥ 3 fx m%/\ ~ DNA £ 9

(A) 7 48 (plasmid) (B) i )% (bacteriophage)
(C) &5 % (cosmid) (D) s+ 1 % ¢ %8 (bacterial artificial chromosome)

- i tRNA % 5 4 % 45 =+ (anticodon) 3°-UAC-5" > 3K v § 367 w i f ek 39 FT2 & & 2 (AUG: Met; CAU:
His; UAC: Tyr; GUA: Val)
(A) Met (B) His (C) Tyr (D) Vval
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(4o & F S 4 > 2 THEEGEFE L FAH)
34. « 4% ¥ chitHEak Gle(lac operon) § X 35t #E(lactose) sveh Y& IR o BT AR B At e R 0
(A A& AF? 7 ATBFALSDELR
(B) # ez A FIE AR E Tl - 0F 5 02r f*\ééi
(C) f*#% ¢ E #d% & o gk 177 (operator) t @ 3 FiF 4o & 3R
(D) il 3 5 dE7F wPF > RREE TP+ B8 ’é_#;ff T3 b od el e & R
35. &/ % DNA 4 Wiz ¢ > primase i 5 @ ?
(A) ~ 2 RNA Primer (B) & = RNA primer (C) ~ j% DNA primer (D) & = DNA primer
36.1982 & &~ + 4 & 7 TomasCech e ¥ » &4 do o 8 L B G & FERE G 2R R AR
(A) DNA: helicase (B) DNA: DNase (C) RNA: ribozyme (D) RNA: RNase
. HM»Af Bz AFIH > TR F Y
(A) 22 B2 AT DNA Y v fig i 0iiple (B) 2122 A FIDNA 75 3% 5 £45 145 7|
C) EFAFAFMY PAFIRRILF " AL F (D) 24 BTz 3 A FlEcp 2 H L FIRE < ] =00t
38. A REAFIMERE 12 0 FERIE F SsB o A Fl#cp & 25,000~30,000 0 i A RE A 2 hF-v FAAKFACE 10§ 0 T Ao
TR RF?
T o~ = - M T %45+ (triplet codon) £ 4F % £§ + (anticodon) & 8 fie ¥+ & (base pairing) ¥ & 5 wobble IR %
o~ A FEEEAR Y FiE % 12T H(alternative RNA splicing) 3R, %
B~ 3 T4 A+ (RNA transcript) 3 RNA % 3(RNA editing) i+ #
T AFEFA S 0 F € 8713 4F (¥ * (modification)
Ao 5 A FIRE Y aF § g AL F](pseudogene) € Ak S T @ A TR
(A) 7~ e (B) " ~p 7 € e -p~- D) F~7
39. 0T G M HES EF R ITY gy i o u’a—%‘ T FE?
(A) 2 kAL ERF RBEE T NRLREY 4 & 4
(B) i it* Ltz jearkisd FF A BEF e L EEFFE L kd FIREFNER
(C) v % FAgiv* 3 > 3 I H# Bk IR e FAEE o AT L A N AR
(D) Fli$8 & BEF L & s 970245 @ e 4 51ig L arkip 2 4 38 EAp e h
40. T FIG MY F 32 BB P anfcit o P F D AR
(A) 24 3“0 G P RGBT R > &P RAF M P
(B) i irim®e. +%7§5£‘<'F’* SR SPE RIS U A S
C) % FiFrmree NI THRFEB RS ELPF > 5 I H P
(D) Hirmee ¥ > ok G ARdp S REE S iRt p o RS R ER &4
A1, i A HenE P bR B BoH R o BIEH pH E > T AR BREERFERT E P o pH E A ?
(A) = 6p B) ¥ =12 C) T=6p (D) + & 12 p&
42.C4 fe4 22 CAM fadrie 7R £ 18% - F fPAp 2 i ?
(A) & FFri® $]% k| (photosystem I)
(B) £% a\ﬁlfe 8% £ * Rubisco ¥ i BB S - B
(C) & ity Wi prdg > 87 F &+ f < 7k (Calvin cycle)
(D) &m st 3R At b %hg = 3R EOPE AR
43. 7 7|5 M AL cofTil > P H AT

s =

(A) feF 8 ki3 HGE (B) &7 M AgenE > &
C) Fdm Hw 2 bz P (D) =4 iT® 2 2 8 oh Ao kA s
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44,

45.

46.

47.

48.

49.

50.

Tl faiE A TR 0 R N AE RN A T EES Y 2

(A) B2 (B) + ¥ (C) ¥¢ (D) & ¢ ¥
JHIFALT R L F2 £ i 85 4ot £ cycloheximide » H 4 & e T 578 - 5 2

(A) 25 %32 F (B) DNA g (C) & ¥ im¥e fEeha) = (D) &ttt e =3y [
Byp T 0 T AR SEd ARG AAGH B ARITE R

(A) # 3 (B) 4 (©) 4 (D)

REAG -‘F*f F_4 2~ s i (biological magnification) =% % ?

(A) BE s A iabp i

(B) x5 %A p RE WP RBA TN REBAf L

C) #-ABAH eI IF - BARE LY IV A - BAFHY B0

(D) B &4 5§ 2t <175 ARB g2

E-FRFIIFBRO- FAMEAS 0 BH AR SRDERY P EBFECE T T OSRMEARIEI LT o F
(A &3 (B) 4o #is (C) # iz et g (D) 2 4% 6§ £33
¥R A "S%ﬁ%ﬁfé G EE AR s LY SRR AL AR T JE-E Fed 2 ?

(A) =% 3| r-selection & % &} k cnfe f& (B) = 3| K-selection & % 1} k e f8

©) P\?'FE‘*:;( | r-selection % K-selection & iE chdef& (D) 23 % Flixie & iE
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